Veiculo: CanaMix
Data: 01/08/2013

USP ESALQ — ASSESSORIA DE COMUNICACAO

Caderno: Fruticultura / 80 e 82
EsaiQ Assunto: O mapa do maracuja

0 mapa do maracuja

Pesquisa desenvolvida na ESALQ revela o mapa genético do maracuja-
doce, muito apreciado pelas industrias farmacéutica e de cosméticos

Da redacéo

esde meados da década de 1990,

a professora Maria Lucia Carnei-

ro Vieira, do Departamento de Ge-
nética (LGN) da Escola Superior de Agri-
cultura “Luiz de Queiroz” (USP/ESALQ),
em Piracicaba, SP, desenvolve pesqui-
sas com as passifloras cultivadas, po-
pularmente conhecidas como maracujas.
“Temos conduzido estudos moleculares
visando a construgcao de mapas de liga-
¢do e 0 mapeamento de genes, tanto de
maracuja azedo como doce”.

Segundo a docente, varias publi-
cagoes tém sido geradas e estudantes
vém se formando no d@mbito dessa linha
de pesquisa, gerando conhecimento so-
bre genética molecular e genémica des-
sas espeécies, fornecendo subsidios para
0 seu melhoramento. Um desses estudos
foi desenvolvido pelo bidlogo Guilherme
da Silva Pereira.

' Durante 0 mestrado no Programa
de Genética e Melhoramento de Plantas, o
pesquisador, junto com uma equipe de oito
pos-graduandos, além dos docentes Anto-
nio Augusto Franco Garcia (também do
LGN) e a Maria Lucia Carneiro Vieira, que é
coordenadora do Laboratério de Genética
Molecular de Plantas Cultivadas, {rabalha-
ram no desenho para construir o mapa ge-

- nético do maracuja-doce (Passiflora alata),
uma espécie diploide de cruzamento muito
apreciada para 0 consumo in natura e con-
siderada pelas empresas farmacéuticas e
de cosméticos como fonte para a elabora-
¢ao de produtos de origem vegetal.

Larissa Di Cassias Leperuta

*

Proximo passo € identificar genes que controlam caracteristicas como produtividade e agtcar no fruto

“Um dos atuais desafios dos estu-
diosos das espécies frutiferas tropicais é
incorporar abordagens moleculares nos
estudos sobre a heranca de caracteres
relacionados & producdo e a qualidade
dos frutos, bem como para gerar conhe-
cimento sobre a sua biologia e diversida-
de”, afirma Maria Lucia.

De acordo com o pesquisador, em
primeiro.lugar procurou-se caracterizar o
polimorfismo molecular entre dois aces-
s0s fenotipicamente distintos de maracu-

ja-doce, sendo um oriundo da Amazonia
e outro coletado em um pomar comer-
cial, na regiao de Piracicaba. Estes aces-
sos foram cruzados, gerando uma fami-
lia de 180 irmaos completos.

0 mapa de ligacao foi construido
com base numa metodologia estatistica
apropriada para a espécie, compilando
marcadores dominantes e codominan-
tes, bem como marcadores funcionais
anonimos e putativos. “Para desenvolver
gsses marcadores funcionais, que Sao




Cassia Renata Pinheiro

Pesquisadores buscam mais polpa e casca mais fina, para atender aos interesses dos consumidores

importantes para enriquecer 0s mapas de
ligagdo, foram utilizadas novas estraté-
gias moleculares, ja que ha pouca infor-
macao sobre as sequéncias de DNA das
passifloras em bancos de dados publi-
cos”, afirma Guilherme. .

0 biélogo é autor do artigo “Poli-
morfismo molecular e andlise de ligagéo
em maracuja-doce, uma espécie de cru-
zamento”, que acabou de ser publicado
na edicao de maio do periodico Annals
of Applied Biology. O mapa genético ge-
rado foi escolhido para ilustrar a capa do
exemplar.

: Os proximos passos, de acordo
com 0 pds-graduando, sao estudar essas
variacoes genéticas e identificar quais lo-
cos controlam caracteristicas quanti-
tativas, ou seja, fatores genéticos que
condicionam variaveis como altura, pro-
dutividade, quantidade de agtcar no fru-
to, resisténcia as bactérias, entre outros.
“Com a arquitetura genética conhecida,
poderemos refinar o trabalho de melho-
ramento e identificar populagoes da plan-
ta que possam atender as demandas de
interesse comercial”.

As informag0es geradas por esse
trabalho j& séo utilizadas, por exemplo,

por Lourdes Chavarrias Peres, agronoma
da Costa Rica que desenvolve, no mes-
mo laboratério, uma pesquisa para gerar
uma variedade comercial para 0 maracu-
ja-doce. “A partir dos gendtipos estuda-
dos da familia de 180 individuos, selecio-
namos 30”.

Esses 30 tém caracteristicas rela-
cionadas a espessura da casca e ao teor
da polpa, 0 que indica que 0s pesquisa-
dores estdo buscando mais polpa e uma
casca mais fina, para atender ao con-
sumidor. “Estamos levando esses indi-
viduos para 0 campo para avaliar esses
caracteres em escala maior. Ainda nao
podemos falar de uma variedade comer-
cial antes de realizar novos cruzamentos,
etapa que deve durar cerca de cinco ci-
clos, ou cinco anos”.

Dessa populacdo estudada, Lour-
des fara mais um cruzamento entre aque-
les individuos que apresentarem melhor
desempenho. “Assim, poderemos adian-
tar o processo de selecdo visando ob-
ter uma populagao melhorada”, afirma a
costarriquenha.

Xanthomonas - Outra agronoma,
Cassia Pinheiro, iniciou o doutorado em
2011 com objetivo de verificar se, entre

0s gendtipos da familia de irmao comple-
tos, a mesma que deu origem ao mapa
publicado nos Annals of Applied Biology,
quais apresentam uma boa resisténcia
a uma bactéria agressiva (Xanthomonas
axonopodis pv passiflorae) em diversos
pomares de maracuja.

“Essa bactéria causa a doenca co-
nhecida como bacteriose, crestamento
bacteriano ou mancha angular, que, em
condices de alta umidade e temperatu-
ra, pode levar as plantas a morte”, afirma
Cassia. “0 trabalho estd em andamento e
pretende, junto com o trabalho executado
pela pés-graduanda Lourdes, identificar
uma planta que seja boa em producéo e
qualidade dos frutos e também apresen-
te uma certa resisténcia a essa doenca”.

Contra a mesma bactéria luta, tam-
bém, a engenheira agronoma Zirlane Por-
tugal da Costa, que atua no desenvolvi-
mento de marcadores moleculares que
serdo adicionados ao mapa genético do
maracuja. Estes marcadores estao sen-
do desenvolvidos a partir de uma bibliote-
ca de expressao, trabalho da doutoranda
Carla de Freitas Munhoz. “Esta biblioteca
de expressao foi obtida a partir de folhas
de plantas de maracuja amarelo inocula-
das (infectadas) com a bactéria Xantho-
monas”, conta Zirlane.

Segundo a pesquisadora, estas
plantas responderam ao ataque da bac-
téria. A lesao da folha causada pelo ata-
que foi utilizada para extragao dos RNAs
(ou transcritos) que foram expressos em
resposta a bactéria. Assim, foram obti-
das sequéncias de genes associados a
defesa contra a bactéria. “A partir des-
sas sequéncias, estamos desenvolven-
do marcadores moleculares para satu-
rar 0 mapa de ligagao do maracuja doce,
ou seja, adicionar marcas funcionais ao
mapa de ligagao”.

0 artigo publicado nos Annals of
Applied Biology esta disponivel em http:/
onlinelibrary.wiley.com/doi/10.1111/
aab.2013.162.issue-3/issuetoc.



