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Biotecnologia Animal
identifica genes de
interesse comercial
emfrango

“989® Inovar. Este é o verbo
mais conjugado pelos pesqui-
sadores do Laboratério de Bio-
tecnologia Animal, ligado ao
departamento de Zootecnia
(LZT) da Esalg. Com objetivo
de investigar com maior pro-
fundidade processos fisiol6gi-
cos como reprodugdo, cresci-
mento, resisténcia a parasitas,
além do rendimento e qualida-
de da carne de bovinos e aves,
por exemplo, a biologia mole-
cular vem se mostrando a via
mais promissora para que o
processo de selecdo de ani-
mais continue numa curva de
aprimoramento constante. Pa-
ra o coordenador do laborat6-

rio, professor Luiz Lehmann
Coutinho, os estudos ali desen-
volvidos tém contribuido no
sentido de gerar novas tecnolo-
gias, "Ao longo do tempo te-
mos atuado no melhoramento
animal, identificando marcado-

res moleculares e realizando

parcerias com empresas na
execucdo de diagndsticos rela-
cionados com andlises de
DNA". Uma dessas parcerias
resultou em um projeto de pes-
quisa envolvendo diversas es-
tratégias moleculares para
identificar genes de interesse
comercial em frangos.

Em 1999, a Embrapa Suinos
e Aves e a Esal desenvolveram
duas populagdes referéncia de
frangos derivadas de cruza-
mentos entre linhagens de cor-
te (ITT) e postura (CC). Até
2002, cerca de quatro mil aves
foram abatidas e as andlises
moleculares vém sendo realiza-
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das por pesquisadores do labo-
ratério de Biotecnologia. Mi-
llor Fernandes do Rosério pre-
tende construir um mapa con-
senso para essas duas popula-
¢oes. Segundo o pesquisador,

a conclusdo do seu projeto tra-
rd importantes avangos para o
Projeto Brasileiro do Genoma
da Galinha. "Desenvolver o
mapeamento simultineo de
duas populacdes € algo inédi-
to e permitird trabalhar com
um niimero maior de animais
e, da unido desses dados, pode-
remos afirmar se uma determi-

nada regiao do genoma ¢é res-

ponsdvel pelo ganho de peso,
rendimento de carcaga e con-
sumo de alimento, por exem-
plo", afirma.
Paralelamente, outra aborda-
gem, utilizando estas mesmas
linhagens estd sendo desenvol-
vida por Erika Jorge, pesquisa-
dora, que vem levantando in-
formagtes sobre genes ligados
ao desenvolvimento muscular
de aves a partir de embrides.
O objetivo da pesquisa é identi-
ficar genes que controlem o
crescimento de tecido muscu-

lar em frangos nas fases ini-
ciais do desenvolvimento em-
briondrio. "O desafio da pes-
quisa € provar a existéncia de
um novo gene e depois conse-
guir desenvolver ferramentas
de andlise molecular para con-
tribuir com os programas de
selecdo de aves com maior
quantidade de fibras muscula-
res e menor quantidade de gor-
dura, o que resulta em uma
carne de frango mais sauda-
vel", destaca.

"A maior limitagdo para o
uso da genética molecular em
programas de melhoramento
genético ainda ¢ a identifica-
¢Ao dos genes responséveis pe-
lo desenvolvimento de caracte-
risticas de interesse comercial.
Mas a geragdo de recursos ge-
nomicos em larga escala pro-
mete tornar esta identificacédo
eficiente e precisa”, finaliza
Coutinho.



