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Uma pesquisa desenvolvida no Programa de Pds-graduacdo em Ciéncia Animal e Pastagens, da Escola Superior
de Agricultura Luiz de Queiroz (USP/Esalq), aprimora o conhecimento sobre a variabilidade genética da galinha e
suas caracteristicas para musculo de peito. O foco do trabalho, de autoria de Thais Fernanda Godoy, sdo as CNVs,
sequencias de DNA que podem ocorrer duplicadas ou deletadas em individuos de uma populacio, podendo ser
responsavel pela variacdo fenotipica em diversas espécies.

Em humanos, CNVs vem sendo significativamente relacionada a diversas tipos de cancer, doenca de Crohn,
autismo, esquizofrenia, diabetes e obesidade. “Estudos realizados em frangos, além de identificarem estas
variantes, também associaram a algumas caracteristicas, tais como, fendtipo da crista de ervilha,
hiperpigmentacdo dérmica (coloracdo preta da pele), plumagem marrom escuro, atraso no desenvolvimento de
penas e também a doenca de Marek, que tem uma grande importancia econdmica na avicultura industrial”, conta
a pesquisadora.

Levando em consideracdo a importancia desta variante no DNA e como ela pode alterar o fenétipo de diferentes
espécies, o objetivo do trabalho foi identificar CNVs no genoma da galinha, caracterizar se foram variagdes
herdadas ou novas (de novo CNVs), e associar estatisticamente as CNVs herdadas as caracteristicas de musculos
de peito, por ser um fendtipo muito importante na producdo de frango de corte.

Entre as CNVs herdadas identificadas na populacdo de frango de corte, trés foram significativamente associadas
a caracteristica de peso do peito, 24 CNVs a caracteristica de carne de peito e seis a caracteristica de filé de peito.
Uma destas CNVs foram significativamente associadas a todas as caracteristicas analisadas e foi identificada
sobreposta a um total de 26 genes codificadores de proteinas, dentre eles o gene MYL1 (Myosin Light Chain 1)
que é expresso nas fibras rapidas do musculo esquelético. “O estudo aprimora o conhecimento sobre CNVs no
genoma da galinha, especialmente sobre a distribuicdo das CNV herdadas e das de novo. Além disso, foi o
primeiro estudo de associacdo de CNVs com caracteristicas do musculo do peito, que é a parte mais importante
parte da carcaca em frangos de corte. A melhor compreensdo da provavel relagdo entre CNVs e o
desenvolvimento do musculo de peito pode futuramente auxiliar no melhoramento genético de frangos de
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A tese foi realizada no Programa de Ciéncia Animal e Pastagens, desenvolvida no Laboratério de Biotecnologia
Animal da Esalg, sob a orientacdo do professor Luiz Lehmann Coutinho, do departamento de Zootecnia. Como
objeto de estudo, foram utilizados animais de populac@es experimentais da Embrapa Suinos e Aves (Concordia -
SC), com colaboracdo da pesquisadora Moénica Corréa Ledur. Contou ainda com apecio da Coordenacdo de
Aperfeicoamento de Pessoal de Nivel Superior (Capes) e parte da pesquisa foi desenvolvida na Universidade de
Wageningen, na Holanda, a partir de aporte da Fapesp (Fundacdo de Amparo a Pesquisa do Estado de S3o Paulo).
MNa Holanda, Thais teve orientacdo dos pesquisadores Martien A.M. Groenen e Richard P.M.A. Crooijmans.



