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Assunto: Sistema interliga dados sobre interacéo protéica em plantas

Sistema interliga dados sobre interacéo protéica em plantas

Da Assessoria de Comunicacdo da Esalg

Na Escola Superior de Agricultura “Luiz de Queiroz” (Esalg) da USP em Piracicaba, um novo sistema interliga
bancos de dados de interacdes protéicas emArabidopsis thaliana, planta modelo para pesquisas cientificas
por ter o genoma totalmente seqiienciado e apresentar crescimento rapido com cultivo relativamente
simples. Denominado Arabidopsis thaliana Protein Interaction Network (AtPIN), o projeto recebeu o prémio
de Melhor Ferramenta em Bioinformdtica e Banco de Dados na 5% Conferéncia Internacional da Associacdo
Brasileira de Bioinformatica e Biologia Computacional, realizada em Angra dos Reis (RJ) no més de outubro.

O sistema AtPIN integra cinco bancos de dados internacionais, ja
disponiveis a comunidade cientifica, para desenvolver calculos de
confiabilidade dessas interacoes bem como localizar estas dentro dos
miultiplos compartimentos celulares. Varias dessas interacdes ja
estavam descritas em outros bancos de dados, mas era complicado,
para um pesquisador, buscar de forma aleatéria o local exato em
que essas informacdes estavam depositadas. A partir desses estudos é possivel inferir interacdes protéicas
em outros organismos, como a cana-de-acucar.

Durante a conferéncia, o software foi apresentado pela primeira vez. “Foram duas etapas, uma
demonstrativa e outra entrevista com a comissdao organizadora que detalhou cada aspecto do nosso
trabalho com intencdo de verificar o mérito”, relata o bidlogo Marcelo Brandao, autor do projeto e
responsavel pela area de bioinformatica do Laboratério de Biologia Molecular de Plantas do Departamento
de Genética (LGN) da Esalg. "E um prémio importante para a Escola, pois mostra que as pesquisas em
biologia computacional realizadas aqui estdo ao nivel de competicio com grupos no exterior”.

Interagdes

Na finalizacdo do projeto, a pesquisadora Luiza Barros Dantas verificou experimentalmente se algumas das
interacdes preditas depositadas no AtPIN eram vdlidas. “Os modelos fornecidos pelo sistema foram
testados em ensaios com as mesmas proteinas, e o sucesso ndo poderia ter sido maior”, revela a mestranda
do programa de pés-graduacdo em Genética e Melhoramento de Plantas da Escola, que pesquisa o duplo
direcionamento protéico com base nas informacdes do AtPIN. “Unir informatica com biologia é a melhor
forma de auxiliar a busca por respostas que, de forma experimental, demorariam um tempo infinitamente
maior e com um indice de confianca relativamente mais baixo”.

Marcelo Brandao salienta que existem outros métodos bioldgicos para identificar relacdes protéicas, mas
sdo caros e demandam quantidade elevada de proteinas para identificar quais sdo aquelas que de fato
promovem a interacdo. “A vantagem do AtPIN é que os pesquisadores conseguem focar suas atividades em
sistemas que ja estdo preditos na literatura ou em banco de dados. Entdo, o sistema confirma suas buscas e
agiliza as pesquisas na area da gendmica, por exemplo”, explica. “A quantidade de dados hoje disponiveis
ndo pode mais ser processada apenas em um caderno de laboratério e a demanda por calculos gera uma
infinita necessidade pelo agrupamento em banco de dados. Na década de 1970, surgem os primeiros



repositorios de informacdes referentes as estruturas protéicas, mas o boom da bioinformatica aconteceu
com o genoma”.

No Laboratério de Biologia Molecular de Plantas do LGN, a bioinformatica é um suporte de bancada que
acelera a selecao das seqliéncias genéticas a serem observadas. “Ha com isso diminuicdo de gastos e uma
agilidade de cdlculo espantosa e uma convergéncia disciplinar para o mesmo foco”, comenta Brandao, que
atua no laboratério ha um ano. “Nao s6 os matematicos e os profissionais da computacdo se voltaram para
a biologia, mas os bidlogos acabaram se envolvendo com a informatica.”

O professor Marcio de Castro Silva Filho, coordenador do laboratério, aponta que o AtPIN é o banco
referéncia em interacoes de proteinas listado no TAIR, consércio internacional de curadores dos dados
moleculares de Arabidopsis. “Alcancar esse nivel de detalhamento de informacdo nas pesquisas jamais seria
possivel somente nas bancadas”, ressalta. “Sem o desenvolvimento matematico, ndo estariamos vivendo
hoje a era da gendomica, tal a grandeza de processamento de dados permitida a partir da biologia
computacional.”
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