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| Estudo inédito
'na ciéncia avicola

e Genoma: Pesquisa da zootecnista
\ - Fernanda Eliza Silva complementa e
| Integra os resultados do Projeto
"| Brasileiro do Genoma da Galinha,
| iniciado em 1999 na Esalq. ricmas




Genoma da galinha

Projeto
brasileiro
Pesquisa
da Esalq
apresenta
novidades
em estudo
inédito na
ciéncia
avicola

2988® Em 1999, a Escola Su-
perior de Agricultura Luiz de
Queiroz (Esalq/USP), em par-
ceria com a Embrapa Suinos
e Aves, deu inicio ao Projeto
Brasileiro do Genoma da Ga-
linha, com o objetivo de loca-
lizar QTLs (locos que contro-
lam caracteristicas quantita-
tivas). Os QTLs sdo regioes
do genoma que contém ge-
nes associados, por exem-
plo, ao rendimento de peito
e de coxas, consumo de ali-
mento, deposi¢ao de gordu-
ra, entre outras.

Foram desenvolvidas duas
populagoes em condigoes de
clima e de criacao brasilei-
ras: a denominada TCTC, em
que machos de uma linha-
gem de corte (TT) foram cru-
zados com téemeas de uma li-
nhagem de postura (CC); e
outra denominada CTCT,
em que machos da linhagem
de postura foram cruzados
com fémeas da linhagem de
corte. Nestas populagoes, fo-
ram obtidos dados fenotipi-
cos (informagoes das caracte-
risticas de interesse) e genoti-
picos (informagoes do DNA).
Os projetos de pesquisas de-
senvolvidos a partir de 2000
estudaram ou a populagao
TCTC ou a CTCT, separada-
mente.

"Nossa proposta foi reali-
zar o mapeamento simulta-
neo de QTLs, empregando
os dados fenotipicos e geno-
tipicos das duas populagdes
(TCTC e CTCT). Esta aborda-
gem ¢ inédita na ciéncia avi-
cola, pois ao serem analisa-
dos, conjuntamente, estes
dados ¢ possivel estudar o
chamado efeito reciproco do
cruzamento", afirma Millor
Fernandes do Rosdrio, pes-
quisador do Laboratério de
Biotecnologia Animal, do De-
partamento de Zootecnia
(LZT), da ESALQ. :

O efeito mencionado pode
ser devido a acao dos cro-
mossomos sexuais, ao efeito
materno, citoplasmdtico e
de imprinting. Cada gene ¢
constituido por dois alelos,
um de origem paterna e ou-
tro de origem materna. Mas
a expressao de alguns genes
¢é diferenciada quando o ale-
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< Luiza Guido, orientada do

Aar,a da azns
em laboratério Nirlei Silva, bem
como supervisdo do professor

extracdo do DNA, a g pag

dos animais com marcadores de
DNA, a construgdo de mapas de
ligagao até a parte das analises
= genético-estatistica que
permitiram mapear

'

populagdes experi foi
feito pela Embrapa Suinos e
Aves, Concérdia/SC, sob

os QTLs. As
andlises do DNA foram
realizadas no Laboratério de

coordenagao da pesq
Mbnica Ledur entre 1999 a 2001.
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Biotecnologia Animal e
= contaram com a contribuigdo da
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Luiz C todos do
LZT/Esalq. Para o mapeamento
imulta o pés-doutorand

Rodrigo Gazaffi e o professor
Antonio Augusto Garcia, ambos
do Departamento de Genética
(LGN), implementaram um
modelo genético-estatistico
para conduzir as analises, ja que
ndo havia programa
computacional disponivel.
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nista Fernanda Eliza de Je-
sus Silva desenvolveu o estu-
do com objetivo de comple-
mentar e integrar os resulta-
dos oriundos do Projeto Bra-
sileiro do Genoma da Gali-
nha, dando suporte para
uma melhor compreensao
de como caracteristicas de
desempenho e de carcaga
sao controladas genetica-
mente, por mapeamento si-
multaneo de QTLs em duas
populagdes reciprocas de ga-
linha no cromossomo 5.

“Este cromossomo foi esco-
‘Jhido porque corresponde a
5,2% do genoma da galinha,
que contém 1,25 bilhao de
pares de base, e vérios QTLs
associados as caracteristicas
de interesse para avicultura
ja foram mapeados em estu-
dos de nossa equipe e de ou-
tras pelo mundo."

Orientada pelo pesquisador
Millor do Rosdrio, a zootec-
nista mapeou 12 QTLs, dos

veram origem em fémeas da
linhagem de corte (TT) da po-
pulacao CTCT. Dessa forma,
o alelo de origem materna
da linhagem TT apresenta
um efeito diferenciado em re-
lagao ao de origem paterna

da linhagem CC.

"As regioes onde estes
QTLs foram mapeados na
andlise simultanea poderao
ser utilizadas como referén-
cia para que estudos comple-
mentares por meio de outras
abordagens genoémicas, co-
mo por exemplo, mapeamen-
to fino, busca por genes can-
didatos, testes de associagao
com SNPs em larga escala e
o estudo do padrdao de ex-
pressao de mRNA entre as li-
nhagens TT e CC, possam
ser conduzidos", comenta a

autora do estudo.

®GENES. Com auxilio da Fa-
pesp e CNPq, a pesquisa su-

controlar o metabolismo de
lipideos oriundos da ragéao, o
que pode ser interessante ja
que 70% dos custos de pro-
dugao da avicultura sdao por
conta da alimentacgao.

"Futuramente, polimorfis-
mos associados a estes genes
poderao ser identificados e
validados em populagdes co-
merciais. Dessa forma, a sele-
¢ao assistida por marcadores
em associa¢ao com a sele¢ao
fenotipica em programas de
melhoramento genético po-
derd ser efetivamente imple-
mentada na avicultura", co-
menta a pesquisadora.

Para o orientador, os resul-
tados obtidos poderao com-
plementar e/ou gerar infor-
magdes que venham a enri-
quecer os trabalhos que jd
vém sendo desenvolvidos
por outros grupos de pesqui-
sas no mundo, tais como:
Roslin Institute, Wageningen

gere ainda quatro possiveis
genes candidatos (FGF4,
FGF19, ALX4 e FMNI1) nas re-
gioes onde os QTLs foram
mapeados. Estes genes po-
dem estar associados a sin-
dromes metabdlicas (ascite e
morte stibita), que tém cau-
sado prejuizos anuais da or-
dem de US$ 1,5 bilhao para
a avicultura mundial, além
de defeitos de pernas e de-
dos tortos. Também podem

University e Michigan State
University, dentre outros.
"Hé possibilidade de as infor-
macgoes geradas serem usa-
das na selegao assistida por
marcadores de caracteristi-
cas de desempenho e de car-
caca em programas de me-
lhoramento genético, tornan-
do a avicultura brasileira
mais competitiva em ambito
nacional e internacional em
longo prazo", afirma Millor.

lo de origem paterna (mater-
na) interfere na agao do ale-
lo de origem materna (pater-
na). Consequentemente, os
pintinhos oriundos destes
cruzamentos reciprocos po-
dem apresentar desempe-
nho diferenciado durante a
criagao.

Inserida no programa de
pés-graduagcao em Ciéncia
Animal e Pastagens, a zootec-

quais seis ainda nao tinham
sido descritos (peso dos pés,
asas, figado, peso vivo 42
dias, eficiéncia alimentar
35-41 dias e colesterol). Foi
constatado efeito da intera-
¢ao QTL x populagdo, que
permitiu evidenciar o efeito
do cruzamento reciproco pa-
ra o peso da gordura abdomi-
nal, cujos alelos para incre-
mento dessa caracteristica ti-



