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CAIO ALBUQUERQUE
De Piracicaba

Desde meados da década de
1990, a professora Maria Lucia
Carneiro Vieira, do Departa-

mento de Genética da

Escola Superior
de Agricultu-
raLuizde
Quei-
roz

(Esalq) da
USP, em Piracicaba, desenvolve
pesquisas com as passifloras cul-
tivadas, popularmente conheci-
das como maracujas. “Temos
conduzido estudos moleculares
visando 2 construgao de mapas
de ligagao e o mapeamento de
genes, tanto de maracuja azedo
como doce”, afirma. Segundo a
docente, vérias publicagoes tém

sido geradas e estudantesvémse
formando no ambito dessalinha
de pesquisa, gerando conheci-
mento sobre genética molecu-
lar e gendmica dessas espécies,
fornecendo subsidios para o seu
melhoramento.

Um desses estudos foi desen-
volvido pelobi6logo Guilherme
daSilva Pereira. Durante o mes-
trado no Programa de Genética
e Melhoramento de Plantas, o
pesquisador, junto com uma
equipe de oito pés-graduandos,
além dos docentes Antonio Au-

gusto Franco Garcia e Maria
Lucia Carneiro Vieira, tra-
balharam no desenho para
construir o mapa genético
do maracuja-doce (Passi-
flora alata), uma espécie
diploide de cruzamento

muito apreciada para o

CONSUmO in natura € con-

siderada pelas empresas

farmacéuticas e de cos-

méticos como fonte para a

elaboragdo de produtos de
origem vegetal.

“Um dos atuais desafios
dos estudiosos das espécies
frutiferas tropicais € incorporar
abordagens moleculares nos es-
tudos sobre a heranca de carac-
teres relacionados a producio
e a qualidade dos frutos, bem
como para gerar conhecimento
sobre a sua biologia e diversi-
dade”, afirma Maria Lucia, co-
ordenadora do Laboratério de
Genética Molecular de Plantas
Cultivadas da Esalq.

De acordo com o pesquisa-
dor,em primeirolugar procurou-
-se caracterizar o polimorfismo
molecular entre dois acessos fe-
notipicamente distintos de ma-
racuji-doce, sendo um oriundo
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Mais um genoma conhecido

Pesquisa desenvolvida na Esalq faz o mapeamento genético do maracujd-doce

da Amazonia e outro coletado
em um pomar comercial, na re-
gidode Piracicaba. Esses acessos
foram cruzados, gerandouma fa-
milia de 180 irmaos completos.
Omapadeligagao foiconstruido
com base em uma metodologia
estatistica apropriada para a es-
pécie, compilando marcadores
dominantes e codominantes,
bem como marcadores funcio-
nais andnimos e putativos. “Para
desenvolver esses marcadores
funcionais, que sdo importan-
tes para enriquecer os mapas de
ligagao, foram utilizadas novas
estratégias moleculares, ja que
hépoucainformagdosobre asse-
quéncias de DNA das passifloras
em bancos de dados piblicos”,
afirma Pereira, autor do artigo
“Polimorfismo molecular e ané-
lise de ligagdo em maracuja-do-
ce,umaespécie de cruzamento”,
que acaba de ser publicado na
edi¢ao de maio do periédicoAn-
nals of Applied Biology. O mapa
gerado foi escolhido parailustrar
acapa da edicao.

Os préximos passos, de acor-
docom o pés-graduando, sio es-
tudar essas variagoes genéticase
identificar quais/ocos controlam
caracteristicas quantitativas, ou
seja, fatores genéticos que con-
dicionam varidveis como altura,
produtividade, quantidade de
actcar no fruto e resisténcia as
bactérias, entre outros. “Com a
arquitetura genética conhecida,
poderemosrefinar otrabalho de
melhoramento e identificar po-
pulagdes da planta que possam
atender as demandas de interes-
se comercial.”

As informagdes geradas
por esse trabalho ja sdo utiliza-
das, por exemplo, por Lourdes

Chavarrias Peres, agronoma da
Costa Rica, que desenvolve, no
mesmo laboratério, uma pes-
quisa para gerar uma variedade
comercial parao maracuja-doce.
“A partir dos gen6tipos estuda-
dosdafamilia de 180 individuos,
selecionamos 30.” Esses 30 tém
caracteristicas relacionadas a
espessura da casca e ao teor da
polpa, ouseja, os pesquisadores
estaobuscando mais polpaeuma
casca mais fina, para atender o
consumidor. “Estamos levando
esses individuos para o campo
para avaliar esses caracteres em
escala maior. Ainda nao pode-
mos falar de uma variedade co-
mercial antes de realizar novos
cruzamentos, etapa que deve du-
rar cerca de cinco ciclos, ou cinco
anos.” Dessa populagao estuda-
da na Estagao Experimental de
Anhumas, da Esalq, também em
Piracicaba, Lourdes fara mais
um cruzamento entre aqueles
individuos que apresentarem
melhor desempenho. “Assim
poderemos adiantar o processo
de selegao visando a obter uma
populacao melhorada”, afirma
a costa-riquenha.

Bactéria— A agronoma Cas-
sia Pinheiro iniciou o doutorado
em 2011 com objetivo de veri-
ficar se, entre os genétipos da
familia de irmaos completos, a
mesma que deu origem ao mapa
publicado nos Annals of Applied
Biology, quais apresentam uma
boa resisténcia a uma bactéria
agressiva (Xanthomonas axono-
podis pvpassiflorae) em diversos
pomares de maracujé. “Essabac-
téria causa a doenca conhecida
como bacteriose, crestamento
bacteriano ou mancha angular,

que emcondigoes de altaumida-
de ¢ temperatura pode levar as
plantas a morte”, relata Cassia.
“O trabalho estd em andamen-
to e visa, junto com o trabalho
executado pela pés-graduanda
Lourdes, a que possamos iden-
tificar uma planta que seja boa
em produgio e qualidade dos
frutos e também apresente uma
certaresisténciaa essa doenga”,
complementa.

Contra a mesma bactéria
luta, também, a engenheiraagro-
noma Zirlane Portugal da Costa,
que atuanodesenvolvimento de
marcadores moleculares que se-
rao adicionados ao mapa gené-
tico do maracuja. Esses marca-
doresestaosendo desenvolvidos
apartir de uma biblioteca de ex-
pressao, trabalho dadoutoranda
Carla de Freitas Munhoz. “Essa
biblioteca de expressao foi obti-
daapartirdefolhas de plantas de
maracujdamareloinoculadas (in-
fectadas) comabactéria Xantho-
monas”, conta Zirlane. Segundo
apesquisadora, essas plantasres-
ponderam ao ataque da bactéria
e a lesdo da folha causada pelo
ataquefoiutilizada para extragao
dos RNAs (ou transcritos) que
foram expressos em resposta a
bactéria. Assim, foram obtidas
sequéncias de genes associados
a defesa contra a bactéria. “A
partir dessas sequéncias, esta-
mos desenvolvendo marcadores
moleculares parasaturar o mapa
de ligacao do maracuja-doce, ou
seja, adicionar marcas funcionais
ao mapa de ligagao.”

O artigo publicado nos An-
nals of Applied Biology esté
disponivel em http://onlineli-
brary.wiley.com/doi/10.1111/
aab.2013.162.issue-3/issuetoc.




