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Assunto: Pesquisa abre caminho para estudos genéticos na cana

Pesqulsu abre caminho para

ESTUDOS GENETICOS NA CANA

USP desenvolve software e método de andlise

m novo método de analise

estatistica e um software de-

senvolvidos na Universidade

de Sdo Paulo (USP) deverio
facilitar o estudo do genoma da cana-
de-agicar e abrir caminho para pes-
quisas que auxiliem o melhoramento
genético da planta. Os resultados da
pesquisa foram publicados em artigo
na revista PLoS One.

Embora o Brasil seja lider mun-
dial na produgdo de cana-de-agtcar e
de bioetanol, ainda ha muito que avan-
car. Hoje, sdo produzidas em média 84
toneladas de cana por hectare de terra
plantada no pafs. Cientistas estimam
que com o melhoramento genético seja
possivel chegar a 380 toneladas.

Mas o desafio ndo é pequeno,
como explica Antonio Augusto Franco
Garcia, pesquisador do Departamento
de Genética da Escola Superior de A-
gricultura Luiz de Queiroz (Esalq/USP)
e um dos autores do estudo que integra
o Projeto Tematico “Genomic-assisted
breeding of sugarcane”, realizado no
ambito do Programa FAPESP de Pes-
quisa em Bioenergia (BIOEN) e coor-
denado por Anete Pereira de Souza,
professora do Departamento de Biolo-
gia Vegetal da Universidade Estadual
de Campinas. “E muito dificil desen-
volver estudos sobre a genética da
cana-de-agtcar, dada a complexidade
de seu genoma”, disse Garcia.

Enquanto os seres humanos e
quase a totalidade dos animais sdo di-
ploides, ou seja, possuem apenas duas
cépias de cada cromossomo, a cana-de-
acucar pode ter até 20. Isso significa
que cada individuo na espécie humana
pode possuir até duas formas variantes
de cada gene, um herdado do pai e
outro da mie. J4 na cana essa com-
plexidade é bem maior, uma vez que
um dado gene pode teoricamente pos-
suir muitas formas variantes no mesmo
individuo.

“Dentro do genoma da cana-de-
acucar, ha regides que possuem seis
conjuntos cromossdmicos e outras com
8, 10, ou até mesmo 20 conjuntos. Por

isso, o conhecimento genético sobre a
espécie ndo esta tdo avangado”, expli-
cou Garcia.

O primeiro passo para resolver o
quebra-cabeca é fazer a genotipagem
da espécie. “Diferentemente do se-
quenciamento, que analisa 0 genoma
inteiro de um unico ou de poucos indi-
viduos da espécie, a genotipagem faz a

leitura de partes especificas do genoma
em varios individuos de uma dada po-
pulagao”, disse.

Isso permite, por-exemplo, mon-
tar o mapa genético e localizar em que
regido dos cromossomos estao os genes
que regulam a producdo de actcar, a
resisténcia a doencas e outras caracte-
risticas de interesse.

“S6 depois disso serd possivel
pensar em usar marcadores genéticos
para fazer selecao assistida, algo que ja
¢ feito no melhoramento de bovinos,
por exemplo”, disse Garcia. “Os re-
sultados obtidos com cana-de-agticar
poderdo ser de grande auxilio para es-
tudos semelhantes em outros poliploi-
des, que também se beneficiardo dessas
novas tecnologias.” (Fonte: Agéncia
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